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DEVELOPPER DES VARIETES DE CAROTTE RESISTANTES A ALTERNARIA DAUCI
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UTILISER LA DIVERSITE SAUVAGE ET CULTIVEE DE LA CAROTTE
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EVALUER LA DIVERSITE

Notations visuelles des symptomes

Champ Tunnel
(infestation naturelle) (inoculation)

» Premier screening entre résistants et sensibles
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DEVELOPPER DIFFERENTS MATERIELS D’ETUDES

 Descendances en ségrégation

2 populations
cryoconservées

* Populations de prébreeding, populations d’association
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Approche phénotypique
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Zones du génome impliquées dans la résistance (QRLs)
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» Complémentarité des alléles aux différents QRLs
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Analyse de métabolites secondaires potentiellement liés a la résistance
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» Différents profils d’accumulation de métabolites entre génotypes R/S et R/R
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Approche biochimique

Phénotypage Terpénes

Tunnel Angers (49) Champ Blagon (33)
apres inoculation apres infestation (2015)
S R S R
H1 12 K3 H1 12 K3

Terpene 1
Terpene 2
Terpene 3
Terpene 4

Terpene 5
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Minimal Value Maximal Value
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Approche biochimique

Phénotypage Terpénes Phénotypage Dérivés phenypropanoides

Tunnel Angers (49) Champ Blagon (33) Champ Blagon (33) Champ Ychoux (40)
apres inoculation apres infestation (2015) W -pres infestation (2015) apres infestation (2016)
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et K3: méme niveau de résistance/ profil métabolomique différent
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Zones du génome impliquées dans la variation de teneurs en métabolites (mQTLS)
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Focus sur certains mQTLS
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v" 2 mQTLs STel6 sur 2 zones du génome
v" Co-localisation avec 2 QRLs

» STel6 pourrait étre impliqué dans des mécanismes de résistance partielle

Les Rencontres du



CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

Focus sur certains mQTLS
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v 1 mQTL STal16 sur 1 zone du genome
v' Co-localisation avec 1 QRL

» STal6 pourrait étre impliqué dans les mécanismes de résistance partielle liés 12
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CARACTERISER FINEMENT LA RESISTANCE

» Répéter et confirmer les résultats de I'approche biochimique

» Caractériser certains métabolites qui colocalisent avec les QRLs

> Réaliser des tests de toxicité de métabolites sur Alternaria dauci
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CONCLUSION

Diversité du matériel végétal, des approches, des mécanismes de résistance...

...pour des variétés durablement résistantes
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